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GIRIS - AMAC

Bu calisma saglikli insan kemik iliginde farkli hematopoetik kdk hicre nislerinin varliginin arastiriimasi
ve karakterizasyonu amaciyla yapilmis.

METOD

Saglikli insan kemik iliginde nislerin varligi omiks teknolojileri kullanilarak arastirilmistir: transkriptomiks
profilemede RNA-Seq, metabolomiks profilemede GC-MS teknigi kullanilmistir. Bu amagla
calismamizda saghkh dondrlerinin iki farkli oldugunu disindtigimiz kemik iligi bolgesinden
(endosteal bolge ve vaskiler bolge) alinan kemik iligi 6rneklerinden plazma, mezenkimal kok hiicreler
ve supernatant izole edililerek, karsilastirmali analizler ile nislerin karakterizasyonu yapilmistir.

BULGULAR

Nislerin karsilastirmali RNA-Seq analizi sonucunda farkl eksprese olan 54 gen tanimlanmistir (p<0,05).
GC-MS analizi ile nislerde enerji metabolizmasi ve sfingozin metabolizmasiyla iliskili metabolitlerin
farkli seviyeleri tespit edilmistir (p<0,05).

SONUC

Bulgularimiz bugline kadar teorik olarak bildigimiz; kemik iliginde farliklasmamis HKH'lerin hipoksik
oldugu bilinen endosteal bolgede (Nis1) farklilasmadan sessiz kaldiklarini ancak stres yada
ndrotransmiterler aracili bir uyaran oldugunda vaskiler bélgeye (Nis2) goc ettikleri bilgisini destekler
niteliktedir. Bulgularimiz, calismamizda ilk defa kullandigimiz farkli kemik iligi nislerinden &rnek
toplama teknigimizin de uygulanabilirligini dogrulamistir. Bu calisma ile insan kemik iliginde farkh
niglerin varligina dair teorik hipotezler omiks teknolojileri ile test edilerek bu nislere ait molekiler
belirtegler literatiire referans olacak sekilde ilk kez tanimlanmistir.

ANAHTAR KELIMELER

Kemik iligi, Nis, Transkriptom, Metabolom



